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บทคัดย่อ 
 

 การรวมพนัธุกรรมความต้านทานตอ่โรคราน า้ค้างและผลผลิตสงูในแตงกวาโดยการปรับปรุง
ประชากร ด้วยวิธีการสร้างประชากรพืน้ฐานและการสกัดสายพันธุ์แท้ คัดเลือกประชากรเร่ิมต้น     
จากหน่วยบริหารเชือ้พนัธุกรรมผกัวงศ์แตงจ านวน 200 สายพนัธุ์ ด าเนินการระหว่างเดือนสิงหาคม 
พ.ศ. 2552 ถึง เมษายน พ.ศ. 2555 ณ สถาบันวิจัยเทคโนโลยีเกษตร มหาวิทยาลัย เทคโนโลยี       
ราชมงคลล้านนา จังหวัดล าปาง การรวมพันธุกรรมโดยการสร้างประชากรพืน้ฐาน 3 รอบ พบว่า 
อตัราการเกิดโรคราน า้ค้างเพิ่มขึน้ท่ี 45 วนัหลงัย้ายปลูก และผลผลิตลดลง เม่ือปลูกทดสอบในฤดู
เดียวกนั (ฤดแูล้ง) พบวา่ อตัราการเกิดโรคราน า้ค้างและผลผลิตไม่มีความแตกตา่งทางสถิติ แสดงว่า 
ลักษณะความต้านทานโรคราน า้ ค้างและผลผลิตสูงอยู่ ในสภาพสมดุลทางพันธุกรรม                   
และการรวมพันธุกรรมโดยการสกัดสายพันธุ์แท้จ านวน 4 ชั่ว พบว่า อัตราการเกิดโรคราน า้ค้าง         
เพิ่มขึน้ท่ี 45 วนัหลงัการย้ายปลกู และผลผลิตเพิ่มสงูขึน้ วิธีการนีส้ามารถเพิ่มลกัษณะของผลผลิตสงู
ได้อยา่งชดัเจนแต่ความต้านทานโรคราน า้ค้างยงัคงอยู่ในระดบัเดียวกนักบัประชากรเร่ิมต้นสามารถ
คดัเลือกสายพนัธุ์แตงกวาท่ีคอ่นข้างต้านทานตอ่โรคราน า้ค้างและผลผลิตสงูจากวิธีการนีไ้ด้จ านวน  
5 สายพนัธุ์ ท่ีให้ผลผลิตเทา่กบั หรือมากกวา่ 9.0 ตนัตอ่ไร่และต้านทานโรคท่ีระดบั 1.9 – 2.7 
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ABSTRACT 
 

 The techniques employed for a study on the combine gene for downy mildew 
resistance and high yield in cucumber (Cucumis sativus L.) by population improvement 
were the construction of base population and inbred line selection methods.  The total of 
200 cucumber lines were selected from the Cucumber Germplasm Unit, Agricultural 
Tecnology Research Institute, Rajamangala University of Technology Lanna, Lampang 
province and the experiment was conducted during August 2009 – May 2012.               
The construction of base population was established for 3 cycles (C0 – C2).   The rate of 
downy mildew resistance at 45 days after transplanting was increased, while the average 
yield was decreased.  The field trial in the same season (dry season) revealed that these 
populations appeared to have similar downy mildew resistant character and yield.             
It was suggested that both the downy mildew resistant character and yield were in the 
state of the equilibrium of genes.  The inbred line selection for 4 generations continually 
increased both resistance to downy mildew disease and yield.  This method of population 
improvement could apparently increase the high yield character in cucumber, but the 
degree of resistance to downy mildew disease character was comparable to that of the 
initial population.  There were 5 cucumber lines, which had moderate resistance to downy 
mildew disease at the range of 1.9 – 2.7 and had the average yield of 9.0 tons per rai,      
or more, were obtained from this method of population improvement.    
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